Tyrosine Phosphatase Substrate Set
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Sequence Information:

Position Sequence Origin
Al HRQGH YMEMNFT A2B1_HUNMAN ( P63010)
A2B1_MOUSE ( Q@DB&)
A2B1_RAT (P62944)
A2 RRYCGDRYI NLRGP ACE_HUMAN (P12821)
ACE RABI T (P12822)
A3 AYQNTI YLNLWDH AVPN HUVAN ( P15144)
Ad SSDDVRYVNAFKF VGR1_HUNVAN ( P17948)
VGR1_MOUSE ( P35969)
VGR1_RAT (P53767)
A5 I 1 QAEFYLNPDQS 2DRA HUMAN ( P01903)
2DRA_MACMJ ( QB0631)
A6 EETREAYANI AEL C2TA_HUMAN ( P33076)
C2TA_MOUSE ( P79621)
A7 EDNVKSYNVDMORR Bl R1L_HUMAN (QL3075)
A8 RHVKDLYLI PLSA DAT1_HUVAN ( QBTQO)
A9 TSADHL YVNVSEL TNF6_HUMAN ( P48023)
TNF6_MACMU ( QOMYL6)
TNF6_PI G ( QOBEA8)
A10 EVTFHLYLI PSDC NAL1 HUVAN ( Q@C000)
All QGEDQYYLRVTTV CLUS_HUMAN ( P10909)
Al2 KLSCGEAYGFVARI VWF_HUMAN ( P04275)




Al3 | DKDLRHYLNLRFQ Al P1_HUMAN ( Q86UL8)
Al P1_MOUSE ( QQWQL)
Al P1_RAT (0B8382)
Al4 | ENPIDLYI YVI DM CAD4_CHI CK ( P24503)
CAD4_HUMEN ( P55283)
CAD4_MOUSE ( P39038)
CAD4_RAT (Q63149)
Al5 | TLPPCI YMAPMNQ CAD8_HUMAN ( P55286)
Al6 | KKLAELYGEI ESE CADI _HUMAN (QL3634)
AL7 |1 FPQPNYVDMLI S CDG7_HUMAN ( Q9Y5G6)
Al8 | ARTG LYVNASLD FAT2_HUMAN ( QONYQB)
AL19 | PNEDCLYLNVYVP NLG3_HUMAN ( QONZ94)
NLG3_MOUSE ( QBBYMG)
NLG3_RAT (Q62889)
A20 | AAAAETYANI SVE NRCA_HUMAN ( Q92823)
A21 | LEVGAPYLRVDGK PCHL_HUMAN ( Q08174)
A22 | EENVBFYPNAVRT RELN_HUMAN ( P78509)
RELN_MOUSE ( Q60841)
RELN_RAT (P58751)
A23 | LLLANAYI YWQL CAML_HUMAN ( P32004)
CAML_MOUSE ( P11627)
CAM._RAT (Q05695)
A24 | VWRNCHYANLNGL TENX_HUMAN ( P22105)
TENX_HUMAN ( P22105)
Bl VKDAPYY! NLVEM CADN_HUVAN ( QoH251)
CADN_MOUSE ( Q09PF4)
CADN_RAT (P58365)
B2 SGRETI YPNASLL CEAL_HUMAN ( P13688)
CEA6_HUMAN ( P40199)
B3 SGREI | YPNASLL CEA5_HUMAN ( P06731)
B4 SNRETI YPNASLL CEA8_HUMAN ( P31997)
B5 VESI TVYEEI LRQ CLS3_HUVAN ( Q@BQT9)
B6 QSEDCLYLNI YVP NLGL_HUMAN ( BN2QY7)
NLGL_MOUSE ( Q99K10)
NLGL_RAT (Q62765)
B7 I SALLQYI NLSLT ANC4_HUMAN ( QQUIX5)
ANC4_MOUSE ( Q91V86)
B8 I YTLI HYI NQRPS ATM_HUMAN ( QL3315)
B9 TLMGHEYMENMKNT CC23_HUMAN ( QQUIX2)
CC23_MOUSE ( QBBGZA4)
BI0 | AATVGHYTAVONS CD5R _BOVI N ( Q28199)
CD5R_HUMEN ( QL5078)
CD5R_MOUSE ( P61809)
CD5R_RAT ( P61810)
B11 | K GEGTYGWYKG CC21_XENLA (P35567)

CC22_ORYSA (P29619)
CC22_XENLA (P24033)
CDC2_BOVI N ( P48734)
CDC2_CAEEL ( P34556)
CDC2_CARAU ( P51958)
CDC2_CHI CK ( P13863)
CDC2_DROME ( P23572)
CDC2_HUMAN ( P06493)
CDC2_MOUSE ( P11440)
CDC2_ORYCU ( Q9DGA5)




CDC2_ORYJA ( Q9DGA2)
CDC2_ORYLA ( Q9DGD3)
CDC2_ORYLU ( Q9DGOS8)
CDC2_RANDY ( Q0W'39)
CDC2_RAT (P39951)

B12

Kl GEGTYGVWWYKA

CC21_MEDSA (P24923)
CC22_MEDSA ( Q05006)
CC2A_ANTMA (Q88772)
CC2A_ARATH ( P24100)
CC2H_PLAF7 (P61075)
CC2H_PLAFK (Q07785)
CDC2_AJECA (P54119)
CDC2_CHERU ( P93101)
CDC2_EMENI ( Q00646)
CDC2_MAI ZE (P23111)
CDC2_SCHPO ( P04551)
CDC2_VI GAC ( Q41639)
CDC2_VI GUN ( P52389)
CDK2_CARAU ( P43450)
CDK2_CRI GR ( 055076)
CDK2_HUMAN ( P24941)
CDK2_MESAU ( P48963)
CDK2_MOUSE ( P97377)
CDK2_RAT (Q63699)

CDK2_XENLA (P23437)
CDK3_HUMAN ( Q00526)
CRK1_LEI ME (Q063009)

B13

Rl EEGTYGVWYRA

CDL1_HUMAN (P21127)
CDL1_MOUSE (P24788)
CDL1_RAT (P46892)

CDL2_HUMAN ( Q0UQBS)
KP58_DROME ( QOVPQD)

B14

ETTKNVYEEI AAP

CENE_HUMAN ( Q02224)

B15

M_LASKYEEI YPP

CGA1_HUVAN ( P78396)

B16

NAYRQL YLNPKGD

CNDL_HUMAN ( QL5021)
CND1_MOUSE ( QBK2Z4)

B17

RAETEHYEEI EDY

CND2_HUMAN ( QL5003)

B18

MGYWPTYVPMEVH

CU4B_HUMAN ( QL3620)

B19

VRM_DDYEEI SAG

CUL7_HUMAN ( QL4999)
PARC_HUMAN ( Q8I WI'3)

B20

KLNTEEYLRVI CK

KNTC_HUMAN ( P50748)

B21

DSKFEDYLNAESR

SEP7_HUMAN (QL6181)
SEP7_MOUSE ( 055131)
SEP7_RAT ( QWD)

B22

LI EQEEYLNVQVK

SMZ4_HUNVAN ( QONTJ3)

B23

SSKLQQYEEI 1 QS

ZWL0_HUVAN ( O43264)

B24

LNTPNTYLRVNVA

ADDB_HUMAN ( P35612)
ADDB_MOUSE ( QOQYBS)
ADDB_RAT (Q05764)

C1

LSEDCLYLNVW P

CHLE_BOVI N ( P327409)
CHLE_CANFA ( P32750)
CHLE_FELCA (062760)
CHLE_HORSE ( P81908)
CHLE_HUMAN ( P06276)
CHLE_MACMU ( P32751)




CHLE_PI G (P32752)
CHLE RABI T (P21927)
CHLE_SHEEP (P32753)

[ EDRFI QYANPAFE CNBA_HUMAN ( 060658)
3 MDLLRQYLRVETQ COAL_BOVI N (QOTTS3)
COAL_HUMAN ( QL3085)
COAL_RAT (P11497)
COAL_SHEEP ( Q28559)
C4 GESSLAYEE! VTI COA2_HUMAN (000763)
s | DLLRRYLRVETI COA2_HUMAN ( 000763)
6 GPNNNNYANVEL| COAL_BOVI N (QOTTS3)
COAL_SHEEP ( Q28559)
COA2_HUMAN ( 000763)
COAC_CHI CK ( P11029)
COAC DI CDI (P34121)
COAC_HUMAN ( QL4019)
COAC_MOUSE (Q0CQ 6)
c7 DI HVGDY! | PKNT CP2B_HUMAN ( OL5528)
c8 RLSGELYGRATAW|  G3S1_HUMAN ( Q29999)
[e3) Rl YI HRYENVSI L CYA8_HUVAN ( P40145)
CYA8_MOUSE ( P97490)
CYA8_RAT (P40146)
C10 | LKMKEKYLNVSAC CYG_HUMAN ( O75343)
Cl1  |PPERI I YANPCKQ DCOR_BOVI N ( P27117)
DCOR CHI CK (P27118)
DCOR_HUMAN ( P11926)
DCOR_MUSPA ( P27119)
DCOR_RAT ( P09057)
Cl2  [I AANCI YLNI PNK DDHL_HUMAN ( 094760)
C13 | QRLDCI YLNAG M DHB7_HUMAN ( P56937)
Cl4  |MVI PDLYLNAGGV DHE3_BOVI N ( P00366)
DHE3_CHI CK ( P00368)
DHE3_HUMAN ( P00367)
DHE3_MOUSE ( P26443)
DHE3_RAT ( P10860)
C15  |LVI PDLYLNAGGV DHE4_HUVAN ( P49448)
C16 |DLRTAAYVNAI EK DHE3_BOVI N ( P00366)
DHE3_CHI CK ( P00368)
DHE3_HUMAN ( P00367)
DHE3_MOUSE ( P26443)
DHE3_RAT ( P10860)
DHE4_HUMAN ( P49448)
C17 |KHATGNYI || MDA DPML_HUMAN ( 060762)
C18 |TFPPISYLNAISW  ERL9_HUMAN ( P53602)
C19 |LSEDCLYLNI YTP EST1_HUMAN (P23141)
C20 | AAFQFSYTAVFGA FAC2_HUMAN ( Q9Y256)
FAC2_MOUSE (P57791)
C21 | NFHSFLYQPDWRF FDFT_HUVAN ( P37268)
C22  |EAALNEYLRVKTV FTDH_HUMAN ( O75891)
FTDH_HUMAN ( O75891)
C23 | GECSI DYVEMAVN FTDH_HUMAN ( O75891)
C24 | AVCFFSYLRVSRD FUT3_HUMAN ( P21217)

FUT3_PANTR ( O19058)
FUT3_PONPY ( QBHYJ5)
FUT5_HUMAN ( QL1128)




FUT5_HYLLA ( QBHYJ3)
FUT5_PANTR ( P56433)
FUT5_PONPY ( QBHYJ4)
FUT6_PANTR ( P56434)
FUT6_PONPY ( Q9GKU6)

DL AVCFFSYLRVSQD FUT6_HUMAN ( P51993)
D2 GDVAACYANPSLA GALE_HUMAN ( QL4376)
GALE_MOUSE ( QBRO59)
GALE_RAT ( P18645)
D3 EPPPPGYENVSDI FOHL_HUMAN ( Q04609)
D4 LKQ PRYLI PCYF GDE_HUMAN ( P35573)
GDE_RABI T (P35574)
D5 KVLGLKYEEI DCL GLCE_HUMAN ( 094923)
GLCE_MOUSE ( QOEPS3)
D6 ASTSEL YGKVCE! G\D1_CAEEL (QL8801)
G\VD2_CAEEL (O45583)
GVDS_HUMAN ( 060547)
D7 AKAVEL YGSPNAL GSHB_HUMAN ( P48637)
D8 FLASPEYVNLPI N GTP_HUMAN ( P09211)
D9 FGLPPRYQPDVKF HPCL_HUMAN ( Q0UJ83)
DIO | GSDANTYANLCQL HRAL_HUMAN ( Q92743)
DIl |YENILKYVNLDAW  HSS1_HUMAN ( P52848)
HSS1_RAT (Q02353)
D12 |RTSLDLYANVI HC | DHG_HUMAN ( P51553)
| DHG_MACFA ( P41564)
| DHG_MOUSE ( P70404)
| DHG_PI G ( P41566)
| DHG_RAT ( P41565)
D13 | MNPLSPYLNVDPR I M23_HUMAN ( OL4925)
| M23_MOUSE ( QOWIG8)
| M23_RAT (O85093)
D14 | KYI KDKYPNLQVI | MD2_HUMAN ( P12268)
DI5  |VTTDSPYI | PQHR | OD3_HUMAN ( P55073)
D16 | CWCSYKYLNAGAG KYNU_HUMAN ( QL6719)
D17 | LGAYPPYANPPPE LOL1_HUMAN (Q08397)
D18 | NPPPEAYGPPRAL LOL1_HUVAN (Q08397)
DIO  |FCGLLFYI NLADH MLBL_HUVAN ( QQUKMY)
D20 |LNSSRHYLN RYT MGA HUMAN (043451)
D21 |HGELRGYLRVFFR N7BM_HUMAN ( Q9UI 09)
D22 |DPLTETYG PFYL NAT5_HUMAN ( P61599)
NAT5_MOUSE ( P61600)
D23 | LYEANDYEE! VFL NER2_HUMAN ( Q9Y3R4)
D24 | RADLGAYLNPRPP NER2_HUMAN ( Q9Y3R4)
E1 LGTVMRYEEI ELR NVA2_HUVAN ( Q9BZQ4)
NMA2_ MOUSE ( Q8BNJ3)
E2 LTPSFEYQPDPWN NOSL1_HUMAN ( P29475)
NOS1_MOUSE ( Q9Z0J4)
NOS1_RAT (P29476)
E3 LSPAFRYQPDPVK NOS3_BOVI N ( P29473)
NOS3_HUMAN ( P29474)
NOS3_MOUSE ( P70313)
NOS3_PI G ( Q28969)
E4 LGHPKVY! NLDKE NUMM_HUMAN ( O75380)

NUMM_HUMAN ( O75380)




NUMM RAT ( P52504)

E5 RW_AVDYENVRPD OAT_HUMAN ( P04181)
E6 STSLVGYLRVQGV OCTC_BOVI N (0L9094)
OCTC_HUMAN ( QQUKGO)
OCTC_MOUSE ( Q2DC50)
E7 G | CTFYTAVGGM SL55_HUMAN ( Q92911)
E8 NEDYAGY! | PPAP SNX6_HUMAN ( QQUNH7)
E9 TEAGKTYEEI ASL SNX9_HUMAN ( QdY5X1)
SNX9_MOUSE ( Q91VH2)
E10 | QLSDPDYI NQWI SNXD_HUMAN ( QdY5V8)
E11 | DCAHFHYENVDFG SNXQ HUMAN ( OL4559)
E12  |LEHRKDYI NAYSH STXH_HUMAN ( Q0P2V®)
E13  |VTTEAI YEEI DAH T1L1_HUVAN (O75674)
E14 |1 GYRESYVNLCSN CUL5_HUMAN ( Q03034)
CUL5_MOUSE ( QOD5V5)
CUL5_RABI T (Q9425)
CUL5_RAT (Q0JJ31)
E15 | SVTSSAYPNPSI L I F_HUMAN ( P27352)
E16 | YQYMETYMGPALF | MB1_HUMAN ( QL4974)
| MB1_MOUSE ( P70168)
| MB1_RAT (P52296)
E17 |LEGWGYLRVDSV | RBP_HUMAN ( P10745)
E18  |W EDTLYANVDFF ABCR_HUMAN ( P78363)
F19 |AVAFQGYLRQTRC  T0R_HUMAN ( QL3651)
E20 | DAEKPFYVNVEFH BCR_HUMVAN ( P11274)
E21 | TAENAEYLRVAPQ EGFR_HUMAN ( P00533)
E22 | TAENPEYLGLDVP ERB2_HUVAN ( P04626)
ERB2_MESAU ( Q60553)
ERB2_RAT (P06494)
E23 | VAENPEYLSEFSL ERB4_HUMAN ( QL5303)
ERB4_RAT (Q62956)
E24 | GAFGTVYKG W P ERB2_HUMAN ( P04626)
ERB2_MESAU ( Q60553)
ERB2_RAT (P06494)
F1 GAFGTVYKG WP ERB4_HUMAN ( QL5303)
ERB4_RAT (Q62956)
F2 GAFGTVYKGLW P EGFR_HUMAN ( P00533)
EGFR_MOUSE ( Q01279)
ERBB_ALV ( P00534)
ERBB_AVI EU (P11273)
F3 I RNTNEYTEGPTV SPY2_CHI CK ( Q@PTL2)
SPY2_HUMAN ( 043597)
SPY2_MOUSE ( QQQXV8)
Fa4 | TSPFKYQSLLTK B2AR_CANFA ( P54833)
B2AR _FELCA ( QQTST5)
B2AR_HUMAN ( P07550)
B2AR MACMJ ( Q285009)
B2AR _MESAU (P04274)
B2AR MOUSE ( P18762)
B2AR_RAT (P10608)
F5 KGFGGQYG QKDR HS1_HUMAN ( P14317)
HS1_MOUSE ( P49710)
F6 LNTTATYAEPYRP PKP4_HUMAN ( Q995609)
F7 PGPQDI YDVPPVR BCAL_HUMAN ( P56945)

BCA1_MOUSE ( Q61140)




F8

Pl PSVPYAPFAAI

RGE1_HUMAN ( QL3905)

F9

PSRDPHYQDPHST

EGFR_HUMAN ( P00533)

F10

Q PEGDYLSYREF

LAP2_HUMAN ( Q96RT1)

F11

QPEQDEYDI PRHL

BCAL_HUMAN ( P56945)

F12

QQDGKDYI VLPI S

VGR2_HUMAN ( P35968)

F13

RNPLQGYYQVRRP

LHNL_BOVI N (097831)
LHN1_HUMAN ( 094910)
LHN1_MOUSE ( QBOTR1)
LHN1_MOUSE ( QBOTR1)
LHNL_RAT (088917)
LHN1_RAT (088917)

F14

PASEQGYEEMRAF

ERB3_HUMAN ( P21860)
ERB3_HUMAN ( P21860)

F15

SHVDNEYSQPPRN

CD5_HUMAN ( P06127)
CD5_HUMAN ( P06127)
CD5_MOUSE ( P13379)
CD5_MOUSE ( P13379)
CD5_RAT (P51882)
CD5_RAT (P51882)

F16

SVDSSL YNLPRSY

GABI _HUVAN ( QL3480)
GABI _MESAU ( QQ9PF6)

F17

EEGAPDYENL QEL

LAT_HUVAN ( O43561)

F18

EPPDHQYYNDFPG

SHC1_HUVAN ( P29353)
SHC1_MOUSE ( P98083)

F19

GCPEKVYELMRAC

ABL1_HUMAN (P005109)
ABL1_MOUSE ( P00520)
ABL_FSVHY (P10447)
ABL_M.VAB (P00521)

F20

GGWEDYDYVHLQ

BCAL_HUVAN ( P56945)
BCA1_MOUSE ( Q61140)
BCA1_RAT (Q63767)

F21

HAPAEMYDI MKTC

KIT_BOVI N ( P43481)
KI T_CANFA (097799)
KIT_CAPH (Q8317)
KI T_FELCA (Q28889)
KI T_FSVHZ (P04048)
KI T_FSVHZ (P04048)
KI T_HUMAN (P10721)

F22

| LQGLKYTFSVDW

KPCD_HUMAN ( Q05655)

F23

LEKI QDYEKMPES

I LIR_HUVAN ( P14778)
| LIR RAT (Q02955)

F24

L GSQEGYVPKNFI

GRP2_HUMAN ( O75791)
GRP2_MOUSE ( 089100)

Gl

LLEQQKYTVTVDY

| KKB_HUMAN ( O14920)
| KKB_MOUSE ( 0B8351)

| KKB_RAT (Q0QY78)

MDEELHYASLNFH

CD33_HUVAN ( P20138)
CD33_HUVAN ( P20138)

MPSEEGYQDYEPE

SYUA ATEGE (P61138)
SYUA _ERYPA (P61139)
SYUA GORGO ( P61140)
SYUA_HUMEN ( P37840)
SYUA LAGLA (P61141)
SYUA MACFA (P61142)
SYUA MACMU ( P61143)




SYUA MOUSE (055042)
SYUA PANPA (P61144)
SYUA PANTR ( P61145)
SYUA PONPA ( P61146)
SYUA RAT (P37377)

SYUA SAGLB (P61147)

PPDHQYYNDFPGK

SHC1_HUMVAN ( P29353)
SHC1_MOUSE ( P98083)

PPFKSAYSSFVNL

FYV1L_HUMAN (Q9Y2I 7)
FYV1_MOUSE (Q9Z1T6)

QFEYAAYI | HAYK

TLR3_HUVAN ( OL5455)

RKEVSKYSDI QRS

PGDS_HUVAN ( P16234)
PGDS_MOUSE ( P26618)
PGDS_RAT (P20786)

SQEELHYATLNFP

SI'LA_ HUMAN ( Q96LCY)

8|8

SYEGNSYTFI DPT

KFMS_FELCA ( P13369)
KFMB_FSVMVD ( PO0545)
KFVB_HUMAN ( P07333)

G10

TNSI TVYASVTLP

SLAM _HUMAN ( QL3291)

Gl1

TRI CKI YDSPCLP

R511_XENLA ((Q©1918)
R512_XENLA (Q91917)
RA51 CHI CK ( P37383)
RA51_DROME (QR7297)
RA51_HUMAN ( Q06609)
RA51_MOUSE ( Q08297)
RA51 RABI T (O77507)

TVVI ALYDYQTND

| TK_HUMAN ( Q08881)

W RYHRYHCGRSAA

Pl ML_BOVI N ( QONOP9)
Pl ML_FELCA ( Q95LJ0)
Pl ML_HUMAN ( P11309)
Pl ML_MOUSE ( P06803)
Pl ML_RAT (P26794)

YCPDPLYEVMLKC

MET_HUMAN ( P08581)

YQKLYTYI QSRFY

DYR3_HUMAN (O43781)

YSTKYFYKONGRI

ERB4_HUMAN ( QL5303)
ERB4_RAT (Q62956)

AEPYNLYSSLKEL

P55G_HUMAN ( Q92569)
P55G_MOUSE ( Q64143)
P85A BOVI N ( P23727)
P85A BOVI N ( P23727)
P85A HUMAN ( P27986)
P85A HUMAN ( P27986)
P85A MOUSE ( P26450)
P85A MOUSE ( P26450)
P85A RAT (Q63787)

P85A RAT (Q63787)

ATTDDFYDDPCFD

MYOD_HUMAN ( P15172)

AFDNL Y YWDQDPP

ERB2_HUVAN ( P04626)

AFDNPDYWHSRL F

ERB3_HUVAN ( P21860)
ERB3_RAT (Q62799)

AFDNPDYWNHSL P

ERB4_HUMAN ( QL5303)
ERB4_RAT (Q62956)

EDCGGGYTPDCSS

BCR_HUMAN (P11274)

TFGAKPYDG PAR

ERB2_HUMAN ( P04626)
ERB2_MESAU ( Q60553)




ERB2_MOUSE ( P70424)
ERB2_RAT (P06494)

x4

GLARDI YKDPDYV

VGR2_COTJA (P52583)
VGR2_HUMAN ( P35968)
VGR2_MOUSE ( P35918)
VGR2_RAT (C08775)

VGR3_HUMAN ( P35916)
VGR3_MOUSE ( P35917)

H1

GLARDMYDKEYYS

MET_HUMAN ( P08581)
MET_MOUSE ( P16056)
MET_RAT (P97523)

PEPAHAYAQPQTT

CRKL_HUVAN ( P46109)
CRKL_MOUSE ( P47941)

PTSAPVYQQPQQQ

LASI_HUMAN ( QL4847)
LAS1_MOUSE (Q61792)

b

RAKI QDYHI LTRK

JAK2_HUMAN (060674)
JAK2_MOUSE (Q62120)
JAK2_RAT (Q62689)

&

RVDTPHYPRW TK

KPCD_HUMAN ( Q05655)
KPCD_MOUSE ( P28867)
KPCD_RAT (P09215)

SEDI KSYYTVRQL

PTNL_CHI CK (OL3016)
PTNL_HUMAN ( P18031)

YSKNTDYTELHQQ

GOA5_HUNVAN ( QBTBAG)

PKAEDEYVNEPLY

ERB4_HUMAN ( QL5303)
ERB4_RAT (Q62956)

& |3 F

APTSFGYDKPHVL

I NGR_HUMAN ( P15260)
| NGR_HUMAN ( P15260)

H10

DLVSCAYQVARGM

CEK2_CHI CK ( P18460)
FGRL_CHI CK (P21804)
FGRL_HUMAN ( P11362)
FGRL_MOUSE ( P16092)
FGRL_RAT (Q04589)

FGRL_XENLA (P22182)
FGR3_HUMAN ( P22607)
FGR3_MOUSE ( Q61851)

H11l

EGAWWWVHYTSKDTL

KPCM_HUMAN ( QL5139)
KPCM _MOUSE ( Q62101)

H12

GAVAATYSALNRN

K6A3_HUMAN ( P51812)
K6A3_HUMAN ( P51812)
K6A3_MOUSE ( P18654)
K6A3_MOUSE ( P18654)

H13

KVSSTHYYLLPER

ACKL_HUVAN (Q07912)
ACKL_MOUSE ( 054967)
M G6_HUMAN ( QOUJNB)
M G6_MOUSE ( Q09JZ7)
M G6_RAT (P05432)

H14

LAEGSAYEEVPTS

Pl GL_BOVI N ( P08487)
Pl GL_HUMAN ( P19174)
Pl GL_RAT (P10686)

H15

LDSGGFYI TSRTQ

SRC1_XENLA (P13115)
SRC2_XENLA (P13116)
SRC_AVI S2 (P15054)
SRC_AVI SR ( P00525)
SRC_AVI SS ( P14084)




SRC_AVI ST ( P14085)
SRC_CHI CK ( P00523)
SRC_HUMAN (P12931)
SRC_MOUSE ( P05480)
SRC_RAT ( QQWJUD9)

SRC_RSVPA (P31693)
SRC_RSVSR ( P00524)

H16

LQDEANYHL YGSR

RI KI_HUMAN ( QL3546)

H17

DKPKQEYLNPVEE

ERB4_HUVAN ( QL5303)
ERB4_RAT (Q62956)

H18

RLQNFSYDQREM

RBMC_HUMAN ( QONTZ6)

H19

RNKPTVYGVSPNY

ABL1_HUMAN ( P00519)
ABL_FSVHY (P10447)

H20

SHNSAL YSQVOKS

DOK1_HUMAN ( Q99704)
DOK1_HUMAN ( Q09704)

H21

STGSVDYLALDFQ

GABJ_HUMAN ( QQUQC2)
GABJ_MOUSE ( Q0Z1S8)
GABJ_RAT ( QQEQH1)

H22

VSSTHYYLLPERP

ACKL_HUMAN (Q07912)
ACK1_MOUSE ( 054967)
M G6_HUMAN ( QOUJNB)
M G6_MOUSE ( Q99JZ7)
M G6_RAT (P05432)

H23

ASQLGVYRAFVDN

BCR_HUMAN (P11274)

H24

AYGERPYVWNMTINR

EPAS_HUMAN ( P29322)

1

CFSPNRYW.CAAT

GBLP_ARATH ( O24456)
GBLP_BRARE ((042248)
GBLP_CHLRE (P25387)
GBLP_HUMAN ( P25388)
GBLP_HYDAT (Q25189)
GBLP_MEDSA (O24076)
GBLP_NI CPL (P93340)
GBLP_ORENl ((042249)
GBLP_ORYSA (P49027)
GBLP_TOBAC ( P49026)

| 2

DMGDEVYDDVDT S

FYB_HUMAN (OL5117)

I3

SLDNPDYQQDFFP

EGFR_HUMAN ( P00533)
EGFR_HUMAN ( P00533)
EGFR_MOUSE ( Q01279)
EGFR_MOUSE ( Q01279)

I 4

ALDNPEYHNASNG

ERB4_HUMAN ( QL5303)

15

DSPPAL YAEPLDS

DOKL_HUMAN ( Q09704)

I 6

PLDSTFYRSLLED

ERB2_HUMAN ( P04626)
ERB2_MESAU ( Q60553)

EELGYEYMDVGSD

ERB3_HUMAN ( P21860)
ERB3_RAT (Q62799)

ESEEEL YSSCRQL

Pl G_HUMAN ( P16885)
Pl G2_RAT (P24135)

FI TEEDYQALRTS

CLHL_HUMAN ( Q00610)
CLH_BOVI N ( P49951)
CLH_RAT (P11442)

110

LYAGDYYRVQGRA

DDR1_HUVAN ( Q08345)
DDR1_MOUSE ( Q03146)
DDRL_PANTR ( Q7YR43)
DDRL_RAT (Q63474)




11

LYEKFTYAQ DCS

TI E2_BOVI N (Q06807)
TI E2_BRARE (073791)
TI E2_HUMAN ( Q02763)
TI E2_MOUSE ( Q02858)

112

MEDSTYYKASKCK

FAKL_CHI CK (Q00944)
FAK1_HUMAN ( Q05397)
FAK1_MOUSE (P34152)
FAK1_RAT ((035346)

FAK1_XENLA (Q01738)

113

MVEGOHNYLCAGRN

PRGR_CANFA ( Q9GL\WD)
PRGR_CHI CK ( P07812)
PRGR_HUMAN ( P06401)
PRGR_MOUSE ( Q00175)
PRGR_RABI T ( P06186)
PRGR_RAT (Q63449)

PRGR_SHEEP ( (28590)

|14

M_NSKGYTKSI DI

ERKA_DROVE ( P40417)
MKO1_BOVI N ( P46196)
MKO1_HUMAN ( P28482)
MKO1_MOUSE ( P27703)
MKO1_XENLA ( P26696)
MKO3_HUMAN ( P27361)
MKO3_MOUSE ( Q63844)
MKO3_RAT (P21708)

15

MPSTRDYEI QRER

FAKL_CH CK (Q00944)
FAKL_HUMAN ( Q05397)
FAKL_RAT (035346)

116

ASSQDCYDI PRAF

GABI _HUMAN ( QL3480)

117

MT CAEL YEKLPQG

TI EL_BRARE (073792)
TI EL_HUMAN ( P35590)
TI E1_MOUSE ( Q06806)
TI E2_BOVI N ( Q06807)
TI E2_HUMAN ( Q02763)
TI E2_MOUSE (Q02858)

118

MVLKHPYPRKVEE

DAPP_HUMAN ( QOUNL19)

119

NANYTEYVATRWY

STK9_HUVAN ( 076039)

I 20

NCTHDLYM MREC

CEK2_CHI CK ( P18460)
FGR3_HUMAN ( P22607)

|21

ASVMEYTQSGGEV

PSA2_CARAU ( 073672)
PSA2_HUMAN ( P25787)
PSA2_MOUSE (P49722)
PSA2_RAT (P17220)

PSA2_XENLA ( P24495)

|22

NLEQEEYEDPDI P

B3AT_HUMAN ( P02730)

123

NLYAGDYYRVQGR

DDRL_HUMAN ( Q08345)
DDR1_MOUSE ( Q03146)
DDRL_PANTR ( Q7YR43)
DDR1_RAT (Q63474)

| 24

NLYSGDYYR QGR

DDR2_HUVAN ( QL6832)
DDR2_MOUSE ( Q62371)

J1

NQGVRTYVDPFTY

EPA4_CHI CK ( Q07496)
EPA4_HUMAN ( P54764)
EPA4_MOUSE ( Q03137)

J2

NSSDPTYTSSLGG

EPB3_BRARE (O13147)
EPB4_HUMAN ( P54760)




EPB4_MOUSE ( P54761)

J3

NVMVIGPYRQDLLA

VINC_CHI CK ( P12003)
VI NC_HUMAN ( P18206)
VI NC_MOUSE ( Q64727)
VI NC_PI G ( P26234)

J4

PAFDNL YYVDQDP

ERB2_HUMAN ( P04626)
ERB2_MESAU ( Q60553)

J5

PDVLEYYKNDHAK

GABI _HUVAN ( QL3480)
GABI _MESAU ( Q09PF6)
GABI _MOUSE ( QYQYY0)

J6

PEDKAKYDAI FDS

EP15_HUVAN ( P42566)

J7

PGSAAPYLKTKFI

STA3_BOVI N ( P61635)
STA3_HUMEN ( P40763)
STA3_MOUSE ( P42227)
STA3_RAT (P52631)

J8

Pl QEANYVPMI PG

GABI _HUMAN ( QL3480)

J9

PKSPGEYI NI DFG

| RS2_HUMAN ( Q0Y4H2)

J10

PKSPGEYVNI EFG

I RS1_HUMAN ( P35568)
| RS1_MOUSE ( P35569)
| RS1_RAT (P35570)

J11

PLTTGVYVKMPPT

CTL4_HUMAN ( P16410)
CTL4_MOUSE ( P09793)
CTL4_PI G (QOMYX7)

CTL4_RABI T (P42072)

J12

PQDKEYYKVKEPG

JAK2_HUMAN ( 060674)
JAK2_MOUSE (Q62120)
JAK2_RAT (Q62689)

J13

PSDKFI YATVKQS

NMZ1_HUMAN ( Q05586)
NVZ1_MOUSE ( P35438)
NVZ1_RAT (P35439)

J14

PTGNHTYCQEI AVP

PAXI _CHI CK ( P49024)
PAXI _HUMAN ( P49023)

J15

QDSNPLYKSAI TT

| TB7_HUMAN ( P26010)

J16

QEDGGVYSSSGLK

FER_HUVAN ( P16591)
FLK_RAT (P09760)

J1i7

QGDLKLYSLEGYG

PDK1_HUMAN ( QL5118)
PDK1_RAT (Q63065)

J18

QGXRI YQYI QBR

DYRA_HUMAN ( QL3627)
DYRA MOUSE ( Q61214)
DYRA RAT (Q63470)

DYRB_HUMAN ( Q0Y463)
DYRB_MOUSE ( (9Z188)

J19

QQDGKDY! Pl NAI

VGRL_HUMAN ( P17948)

J20

QRDSSYYWEI EAS

M L_AVI MH ( P00531)
RAF1_CHI CK ( P05625)
RAF1_HUMAN ( P04049)
RAF1_MOUSE ( Q99N57)
RAF1_RAT (P11345)

J21

QYFMTEYVATRWY

MKO7_HUVAN ( QL3164)
MKO7_MOUSE ( QOVW/S8)

J22

RKDRMSYHVRSHD

MAZ_HUMAN ( P56270)
MAZ_MESAU ( P56670)
MAZ_MOUSE ( P56671)
7278 HUMAN ( QOHBEL)

J23

RKFCDDYQWTTS

| RK3_HUVAN ( P48549)




| RK3_MOUSE ( P35562)

J24

RKGSGDYMPMSPK

I RS1_HUMAN ( P35568)

K1

RQPFVKYATLI SN

LEPR_HUMAN ( P48357)
LEPR_MACMJ ( QOMYLO)

K2

RSPLSDYMNLDFS

| RS2_HUMAN ( Q0Y4HR)

K3

RSSLKAYGNGYSS

B2AR_HUMAN ( P07550)

K4

RYQPGKYPVPNQS

PLS4_HUMAN ( ONRQ)

K5

SCRSDDYNMPMSPA

| RS2_HUMAN ( Q0Y4H2)

K6

SDTDSSYCI PTAG

GABI _HUVAN ( QL3480)

K7

SEDLSAYASI SFQ

| RS1_HUMAN ( P35568)

K8

SEEI RFYQLGEEA

Cl K3_HUMAN ( P22001)
Cl K3_MOUSE ( P16390)
Cl K3_RAT (P15384)

K9

SENFDDYMKALGV

MYP2_HUMAN ( P02689)
MYP2_RABI T ( P02691)

K10

SENFDDYMKEVGV

FABA BOVI N ( P48035)
FABA HUMAN ( P15090)
FABA MOUSE (P04117)
FABA PI G ((97788)
FABA RAT (P70623)
FABA SPETR ( Q99P60)

K11l

SFLDSGYRI LGAV

VI NC_CHI CK (P12003)
VI NC_HUMAN ( P18206)
VI NC_MOUSE ( Q64727)
VINC_PI G (P26234)

K12

CSPPPDYNSWVLY

VGRL_HUMAN ( P17948)
VGRL_MOUSE ( P35969)
VGRL_RAT (P53767)

K13

SI KMQQYTEHFVA

EPA2_HUMAN ( P29317)

K14

S| RMGRYRDHFAA

EPAS_HUVAN ( P29322)
EPAS_MOUSE ( C09127)
EPAS_RAT (P29321)

K15

S| RVKRYI LHFHS

EPA1_HUMAN ( P21709)
EPAL_HUMAN ( P217009)

K16

SKNFDDYMKSLGV

FABH BOVI N ( P10790)
FABH_HUMAN ( P05413)
FABH_MOUSE ( P11404)
FABH RAT (P07483)

FABH_SPETR ( Q99P61)

K17

CYLLI RYCSGKSK

CXB2_HUVAN ( P29033)
CXB2_MACMJ ( Q8M T8)

K18

SPGAWKI YI DPFTY

EPBL_CHI CK (Q07494)
EPB1_HUMAN ( P54762)
EPB1_RAT (P09759)

EPBA XENLA (Q91571)
EPBB_XENLA (Q01736)

K19

SQESEDYSQPSTS

MDV2_CANFA ( P56950)
MDM2_HORSE ( P56951)
MDMV2_HUMAN ( Q00987)
MDMV2_VESAU ( Q60524)

K20

SRCEEVYVKKTMG

TI EL_BOVI N ( Q06805)
TI E1_BRARE (073792)
TI E1_HUMAN ( P35590)
TI E1_MOUSE ( Q06806)

DCLDGL YALMSRC

UFO_HUMAN ( P30530)




K22

TCENPI YKSAVTT

| TB1_BOVI N ( P53712)
| TB1_CHI CK (P07228)
| TB1_FELCA (P53713)
| TB1_HUMAN ( PO5556)
| TB1_MOUSE ( P09055)
| TB1_RAT (P49134)

| TB1_XENLA ( P12606)

K23

TLQHPDYLQEYST

ERB4_HUMAN ( QL5303)
ERB4_RAT (Q62956)

K24

DDFDGT YETQGCEK

EPAL_HUMAN ( P21709)
EPAL_MOUSE ( Q60750)

L1

TPGWKI YI DPFTY

EPB2_CHI CK ( P28693)
EPB2_COTJA ( Q00344)
EPB2_HUMAN ( P29323)
EPB2_MOUSE ( P54763)

L2

TSAEPQYQPGDQT

FGR_HUMAN ( P09769)

L3

TSMFDDYQGDSST

VCGR1_HUVAN ( P17948)

L4

DDPDAAYTTTGCEK

EPAS_HUMAN ( P29322)

LS

DDPEAAYTTRGCK

EP4A_XENLA ( Q©1845)
EPAB_XENLA (Q01694)
EPA3_BRARE ( O13146)
EPA3_CHI CK (P29318)
EPA3_HUMAN ( P29320)
EPA3_MOUSE (P29319)
EPA3_RAT (008680)

EPA4_CHI CK ( Q07496)
EPA4_HUMAN ( P54764)
EPA4_MOUSE ( Q03137)
EPA5_CHI CK ( P54755)
EPA5_HUMAN ( P54756)
EPA5_MOUSE ( Q60629)
EPA5_RAT (P54757)

L6

| YSCDYYRQGRI A

MERK_HUMAN ( QL2866)
MERK_MOUSE ( Q60805)
MERK_RAT (P57097)

RYK_AVI R3 ( P33497)

L7

| YSTDYYRVGGRT

TRKA_CHI CK ( Q01009)
TRKA_HUMAN ( P04629)
TRKA_RAT (P35739)

L8

KAYCGNGYSSNGNT

B2AR_HUMAN ( P07550)

L9

KDTETVYSEVRKA

PECL_HUMAN ( P16284)
PEC1_HUMAN ( P16284)

L10

Kl GEGTYGTVFKA

CDK5_BOVI N ( Q02399)
CDK5_HUMAN ( Q00535)
CDK5_MOUSE ( P49615)
CDK5_RAT (Q03114)

CDK5_XENLA ( P51166)

L11

KKSLTI YAQVQKP

SLAM _HUMAN ( QL3291)

L12

KKTFASYMPQEQT

LEPR_HUVAN ( P48357)
LEPR_MACMJ ( QOMYLO)

L13

KKWWAL YDYMPN

BTK_HUMAN ( Q06187)
BTK_MOUSE ( P35991)

L14

KLW.KPYVDLQAY

EPAL_HUMAN ( P21709)
EPA1_MOUSE ( Q60750)

L15

KNVWPVYDLLLEM

ESR2_BOVI N ( QOXSB5)




ESR2_CALJA (Q5171)
ESR2_CHI CK ( QOPTU5)
ESR2_COTJA (093511)
ESR2_HUMAN ( Q92731)
ESR2_MACMU ( QOTTES)
ESR2_MOUSE ( C08537)
ESR2_PI G (QOXSW2)

ESR2_RAT (Q62986)

ESR2_SHEEP ( QQTUL5)
ESR2_STUVU ( QOPVE2)
ESR2_STUVU ( QOPVE2)

L16 | KPDLERYEAQAHG AT7B_HUMAN ( P35670)
AT7B_MOUSE ( Q64446)
AT7B_RAT (Q64535)

L17 |KVDEVLYEDSSTA FTHC_HUMAN ( P49914)

L18 | DRKGGSYSQAASS 1A01_GORGO ( P30375)

1A01_GORGO ( P30375)
1A02_GORGO ( P30376)
1A02_GORGO ( P30376)
1A02_HUMAN ( P01892)
1A02_HUMAN ( P01892)
1A03_GORGO ( P30377)
1A03_GORGO ( P30377)
1A04_GORGO ( P30378)
1A04_GORGO ( P30378)
1A04_PANTR ( P13749)
1A04_PANTR ( P13749)
1A23_HUMAN ( P30447)
1A23 HUMAN ( P30447)
1A24_HUMAN ( P05534)
1A24_HUMAN ( P05534)
1A25_HUMAN ( P18462)
1A25 HUMAN ( P18462)
1A26_HUMAN ( P30450)
1A26_HUMAN ( P30450)
1A29 HUMAN ( P30512)
1A29 HUMAN ( P30512)
1A31_HUMAN ( P16189)
1A31_HUMAN ( P16189)
1A32_HUMAN ( P10314)
1A32_HUMAN ( P10314)
1A33_HUMAN ( P16190)
1A33_HUMAN ( P16190)
1A34_HUMAN ( P30453)
1A34_HUMAN ( P30453)
1A43_HUMAN ( P30456)
1A43_HUMAN ( P30456)
1A66_HUVAN ( P30457)
1A66_HUMAN ( P30457)
1A68_HUMAN ( P01891)
1A68_HUMAN ( P01891)
1A74_HUMAN ( P30459)
1A74_HUMAN ( P30459)
HLAH HUMAN ( P01893)
HLAH_HUMAN ( P01893)




L19

PPEPGPYAQPSVN

CRK_HUMAN ( P46108)

L20

EHAQDT YLVLDKW

EPOR_HUVAN ( P19235)
EPOR MOUSE ( P14753)

L21

SAASFEYT! LDPS

EPOR_HUVAN ( P19235)
EPOR Pl G ( QQMYZ9)

L22

LTTNEEYLDLSQP

FGR2_HUMAN ( P21802)
FGR2_HUMAN ( P21802)

L23

VTSTDEYLDLSAP

FGR3_HUMAN ( P22607)
FGR3_HUMAN ( P22607)

L24

LI EDNEYTARQGA

FYN_CHI CK ( Q05876)
FYN_HUMAN ( P06241)
FYN_MOUSE ( P39688)
FYN_XENLA ( P13406)
FYN_XI PHE ( P27446)
SRC1_XENLA (P13115)
SRC2_XENLA (P13116)
SRC_AVI S2 (P15054)
SRC_AVI SR ( P00525)
SRC_AVI SS ( P14084)
SRC_AVI ST ( P14085)
SRC_CHI CK ( P00523)
SRC_HUMAN ( P12931)
SRC_MOUSE ( P05480)
SRC_RAT ( QQWJD9)

SRC_RSVHL ( P25020)
SRC_RSVP ( P00526)

SRC_RSVSR ( P00524)
YES_AVI SY (P00527)
YES_CANFA (Q8923)
YES_CHI CK ( P09324)
YES_HUVAN ( P07947)
YES_MOUSE ( Q04736)
YES_XENLA (P10936)
YES_XI PHE ( P27447)
YRK_CHI CK (Q02977)

FLRCI NYVFFPSL
SSSI DEYFSEQPL

I NRL_HUMAN ( P17181)
| NRL_HUMAN ( P17181)

B

| HLEKKYVRRDSG

KFVS_FSVMD ( P00545)
KFVB_HUMAN ( P07333)
KFMB_MOUSE ( P09581)
KFVB_RAT (Q00495)

| MNDSNYI VKGNA

KFVS_FELCA (P13369)
KFMB_FSVMVD ( PO0545)
KFMS_HUMAN ( P07333)

GLNKQGYKCRQCN

KPCD_HUMAN ( Q05655)
KPCD_MOUSE ( P28867)
KPCD_RAT (P09215)

VPNQPVYNQPVYN

PLS1_HUVAN ( O15162)

VYNQPVYNQPVGA

PLS1_HUMAN (OL5162)

SEIE

DAEMTGYVVTRWY

MK13_HUMAN ( O15264)
MK13_PANTR ( QON272)
MK13_RAT ( QOQWIY9)

GVCAERYSQEVFE

SI'VA_HUVAN ( OL5304)

MLO

LMEKDSYPRFLKS

RGS1_HUMAN ( Q08116)
RGS1_HUMAN ( Q08116)




RGS1_MOUSE ( Q0JL25)
RGS1_MOUSE ( Q9JL25)
RGSG BOVI N ( 046471)
RGSG BOVI N ( 046471)
RGSG_HUMAN ( O15492)
RGSG_HUMAN ( O15492)
RGSG_MOUSE ( P97428)
RGSG_MOUSE ( P97428)
RGSG_RAT ( P56700)

RGSG_RAT ( P56700)

M1 | LTSNQEYLDLSMP FGRL_HUMAN ( P11362)
FGRL_RAT (Q04589)
M2 | FERASEYQLNDSA GBT1_CANFA (Q28300)
GBT1_HUMAN ( P11488)
GBT3_RAT (P29348)
M3 | PTAGALYSGSEGD SRF_HUMAN ( P11831)
M4 | SQQTNDYMQPEED AACL_HUVAN (P12814)
AACL_MOUSE ( Q7TPR4)
AACL_RAT (Q0Z1P2)
M5 | TSTEPQYQPGENL SRC_CHI CK ( P00523)
SRC_HUMAN ( P12931)
SRC_MOUSE ( P05480)
ML6 | EAPTTAYKKTTPI HS1_HUMAN ( P14317)
HS1_MOUSE ( P49710)
ML7 | VEEEPVYEAEPEP HS1_HUMAN ( P14317)
M8 | EVHKSGYLSSERL EZRI _HUMAN (P15311)
MO | M_RLQDYEEKTKK EZRI _HUMAN ( P15311)
M2O | RDI NSLYDVSRWY Pl G2_HUMAN ( P16885)
Pl G2_RAT (P24135)
M2l | YDVSRMYVDPSEI Pl G2_HUMAN ( P16885)
Pl G2_RAT (P24135)
M22 | GTAEPDYGALYEG Pl GL_BOVI N ( P08487)
Pl GL_HUMAN ( P19174)
Pl GL_RAT (P10686)
M23 | GRNPGEYVEANPM Pl GL_BOVI N ( P08487)
Pl GL_HUMAN ( P19174)
Pl GL_RAT (P10686)
M24 | GEEDTEYMIPSSR CBL_HUMAN ( P22681)
NL ENEDDGYDVPKPP CBL_HUVAN ( P22681)
CBL_MOUSE ( P22682)
N2 SMKDEEYEQWKE | KBA_HUMAN ( P25963)
| KBA Pl G (Q08353)
N3 TGFLTEYVATRWY ERKA_DROMVE ( P40417)
MKO1_BOVI N ( P46196)
MKO1_HUMAN ( P28482)
MKO1_MOUSE ( P27703)
MKO1_XENLA ( P26696)
MKO3_HUMAN ( P27361)
MKO3_MOUSE ( Q63844)
MKO3_RAT (P21708)
SURL_CAEEL (P39745)
N4 HQLRI QYGTSKGK SN21_HUMAN ( P28370)
NS HFPQFSYSASSTA KRAC_HUMAN ( P31749)
NG NEGVATYAAAVLF ARM DROME ( P18824)

ARM MUSDO ( Q02453)




CTNB_HUMAN ( P35222)
CTNB_MOUSE ( Q02248)
CTNB_RAT (Q@WJ82)

CTNB_URECA ( P35224)
CTNB_XENLA ( P26233)

ADI DGQYAMTRAQ

CTNB_HUMAN ( P35222)
CTNB_MOUSE (Q02248)
CTNB_RAT (Q@WJ82)

CTNB_XENLA ( P26233)

GPKGTGYI KTELI

STAL_HUMAN ( P42224)
STAL_HUMAN ( P42224)

AKAVDGYVKPQ K

ST5A_BOVI N ( Q95115)
ST5A_HUMAN ( P42229)
ST5A_MOUSE ( P42230)
ST5A Pl G (Q9TUZ1)
ST5A_RAT (Q62771)
ST5A SHEEP (P42231)
ST5B_BOVI N ( Q9TUVB)
ST5B_HUMAN ( P51692)
ST5B_PI G (Q@TUZ0)

N10

DFGMTRYVLDDEY

TXK_HUVAN ( P42681)

N11

ETSKLI YDFI EDQ

WASP_HUMVAN ( P42768)
WASP_MOUSE ( P70315)

N12

PMDTSVYESPYSD

ZA70_HUMAN ( P43403)
ZA70_MOUSE ( P43404)

N13

SVYESPYSDPEEL

ZA70_HUVAN ( P43403)
ZA70_MOUSE ( P43404)

N14

SFMMTPYWTRYY

MKO8_HUVAN ( P45983)
MKO8_MOUSE ( Q91Y86)
MKO8_RAT ( P49185)

MKO8_XENLA ( QGBQHKS)
MK10_HUMAN ( P53779)
MK10_MOUSE ( Q61831)
MK10_RAT (P49187)

N15

NFMMIPYWTRYY

MKO9_CHI CK ( P79996)
MKO9_HUMAN ( P45984)
MKO9_MOUSE ( QOWTUB)
MKO9_RAT ( P49186)

N16

GEEEHVYSFPNKQ

PAXI _HUVAN ( P49023)

N17

GALSPLYGVPETN

PAXI _HUMAN ( P49023)

N18

LSEETPYSYPTGN

PAXI _HUMAN ( P49023)

N19

GEPNVSYI CSRYY

GSK3_SCHPO ( QL0452)
KG3A_HUMAN ( P49840)
KG3A RAT (P18265)

KG3B_HUMAN ( P49841)
KG3B_MOUSE ( Q9WW/60)
KG3B_RAT (P18266)

KG3H_DROME ( P83101)
KSGA_ARATH ( (89019)
SGG DROVE (P18431)

N20

PPERI | YANPCKQ

DCOR BOVI N ( P27117)
DCOR_CHI CK ( P27118)
DCOR_HUMAN ( P11926)
DCOR_MUSPA ( P27119)
DCOR_RAT ( P09057)




N21

LEGRHI YI YVPDP

PGDS_HUMAN ( P16234)

N22

LLVLPI YANLPSD

DD16_HUMAN ( 060231)
DD16_PANTR ( Q7 YR39)

N23

TQKQP! YI VVELV

FES_FELCA (P14238)
FES_FSVGA ( P00542)
FES_FSVST (P00543)
FES_HUMAN ( P07332)
FES_MOUSE ( P16879)
FPS_AVI SP (P00541)
FPS_FUJSV ( P00530)

MCVEDI YANI FI |

F38A_HUMAN ( Q02508)

LASEEI YI NQLEA

ABR_HUMAN (QL2979)

LQVAQ YI NALSE

ATHL_HUMAN ( Q92858)
ATHL_MOUSE ( P48985)

G | ATl YI' I PGDI

BAT1_HUVAN ( P82251)

Q8 Re|g

SIFFITYITT T AF

CCAC_HUMAN ( QL3936)
CCAC_MOUSE (Q01815)
CCAC RABI T (P15381)
CCAC_RAT (P22002)

CCAD_CHI CK ( O73700)
CCAS_CYPCA ( P22316)

SIFFITYI | VAF

CCAD_HUMAN ( Q01668)
CCAD_MESAU ( Q09244)
CCAD_RAT (P27732)

LCQSG YI NVLDI

NPT4_HUVAN ( 000476)

Q8

KGQESEYCNI TYP

PTN6_HUMAN ( P29350)
PTN6_MOUSE ( P29351)

PSDKFI YATVKQS

NMZ1_HUMAN ( Q05586)
NMZ1_MOUSE ( P35438)
NMZ1_RAT (P35439)

SPGWKI YI DPFTY

EPBL_CHI CK (Q07494)
EPB1_HUMAN ( P54762)
EPB1_RAT (P09759)

EPBA XENLA (Q91571)
EPBB_XENLA (Q91736)

TPGWI YI DPFTY

EPB2_CHI CK ( P28693)
EPB2_COTJA (Q00344)
EPB2_HUMAN ( P29323)
EPB2_MOUSE ( P54763)

KKSLTI YAQVQKP

SLAM HUMAN ( QL3291)

LDGENI YI RHSNL

41_BOVIN ( QONL79)
41 _HUMAN (P11171)
41 MOUSE (P48193)

S| ESDI YAEI PDE

FAK2_HUMAN ( QL4289)
FAK2_MOUSE ( QYQVP9)
FAK2_RAT (P70600)

PAVPSI YATLAI H

LI BL_HUMAN ( GBNHL6)

Cl VENEYGSI NHT

FGRL_HUMAN ( P11362)
FGRL_MOUSE ( P16092)
FGRL_RAT (Q04589)

RPEDTFYFDPEFT

K6A3_HUVAN (P51812)
K6A3_MOUSE ( P18654)

TSSSSEYGSVSPD

MBK5_HUMAN ( Q99683)
MBK5_MOUSE ( 035099)

RESSSI YI SKYLM

UGDH_BOVI N ( P12378)




UGDH_HUMAN ( 060701)
UGDH_MOUSE ( 070475)
UGDH_RAT (070199)

LEEI LAYQPDI LC

NOCT_HUMAN ( Q9UK39)
NOCT_MOUSE ( CB5710)
NOCT_RAT ( QOETS5)

DGFYYLYANI CFR

TNL1_HUMAN (OL4788)
TN11_MOUSE (035235)
TNL1_RAT ( QQESE2)

LNQSSGYRYGTDP

FYN_HUMAN ( P06241)
FYN_MOUSE ( P39688)

DPDNEAYEMPSEE

SYUA ATEGE (P61138)
SYUA ERYPA (P61139)
SYUA GORGO ( P61140)
SYUA HUMAN ( P37840)
SYUA LAGLA (P61141)
SYUA MACFA (P61142)
SYUA MACMU ( P61143)
SYUA PANPA (P61144)
SYUA PANTR ( P61145)
SYUA PONPA ( P61146)
SYUA SAGLB (P61147)

FRHDSGYEVHHQK

A4_BOVIN (Q28053)
A4_CANFA (Q28280)
A4_CAVPO ( Q60495)
A4_HUMAN ( PO5067)
A4_MACFA (P53601)
A4_PI G (P79307)

A4_RABI T (Q28748)
A4_SAI SC (Q®5241)
A4_SHEEP (Q@8757)
A4_URSMA (QR9149)

LMSEGL YKALEAA

TABL_HUMAN ( QL5750)

P1- P24

enpty




